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FORMULARIO PARA CRIACAO DE COMPONENTE CURRICULAR

1. IDENTIFICACAO DO PROGRAMA
Programa

2. TIPO DE COMPONENTE

Atividade () Disciplina (X) Mddulo ()
3. NiVEL

Mestrado ( X ) Doutorado ( X)

4. IDENTIFICAGAO DO COMPONENTE
Nome:

Carga Horaria Pratica:

Carga Horaria Tedrica:

N2 de Créditos:

Obrigatoéria:

Area de Concentracio:

5. DOCENTE RESPONSAVEL
FRANCISCO DE ASSIS PAIVA CAMPOS
6. JUSTIFICATIVA

POS-GRADUACAO EM BIOQUIMICA

CIP5200- BIOLOGIA MOLECULAR DE PLANTAS

48 h
3 créditos

Sim () Ndo (X)

A biologia molecular é parte essencial para entender quase todos os processos bioquimicos e fisiolégicos

de qualquer organismo.

7. OBJETIVOS

Proporcionar ao estudante familiaridade com o estado-da-arte do conhecimento dos mecanismos
relacionados com a replicacdo, transcricao, traducao da informacdo genética e de mecanismos de
regulacdo da expressao génica em plantas, com énfase particular nos estudos de mecanismos de controle
de expressdo génica envolvendo RNAI e seus mecanismos epigenéticos de controle de expressdo génica.

8. EMENTA

Metabolismo do DNA, RNA e proteinas; Regulacdo de expressdo génica e epignética do genoma de
plantas; RNAi: AplicacGes biotecnoldgicas; Edicdo de genes: O sistema CRISPR-CAS; Mecanismos de defesas
de plantas contra estresses bidticos e abidticos
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. PROGRAMA DA DISCIPLINA/ATIVIDADE/MODULO

. Metabolismo do DNA: Replicagao, reparo e recombinagao

. Metabolismo do RNA: transcricdo e processamento pos-transcricional

. Metabolismo de proteinas: Sintese, direcionamento subcelular e degradacao
. Regulacdo de expressao génica em plants

. Regulagao epignética do genoma de plantas

. Novos aspectos do metabolismo do RNA

. RNAi: AplicacGes biotecnoldgicas

. Edicdo de genes: O sistema CRISPR-CAS

. Mecanismos de defesas de plantas contra estresses bioticos e abidticos

OO NOOULIDd WNE O

10. FORMA DE AVALIACAO
Avaliagdo serd realizada através de duas provas escritas
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