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1. IDENTIFICAÇÃO DO PROGRAMA

Programa PÓS-GRADUAÇÃO EM BIOQUÍMICA

2. TIPO DE COMPONENTE

A�vidade ( ) Disciplina (X) Módulo ( )

3. NÍVEL

Mestrado ( X ) Doutorado ( X )

4. IDENTIFICAÇÃO DO COMPONENTE

Nome: CIP5200- BIOLOGIA MOLECULAR DE PLANTAS

Carga Horária Prá�ca: -

Carga Horária Teórica: 48 h

Nº de Créditos: 3 créditos

Obrigatória: Sim ( ) Não (X)

Área de Concentração:

5. DOCENTE RESPONSÁVEL

FRANCISCO DE ASSIS PAIVA CAMPOS

6. JUSTIFICATIVA

A biologia molecular é parte essencial para entender quase todos os processos bioquímicos e fisiológicos
de qualquer organismo.

7. OBJETIVOS

Proporcionar ao estudante familiaridade com o estado-da-arte do conhecimento dos mecanismos
relacionados com a replicação, transcrição, tradução da informação gené�ca e de mecanismos de
regulação da expressão gênica em plantas, com ênfase par�cular nos estudos de mecanismos de controle
de expressão gênica envolvendo RNAi e seus mecanismos epigené�cos de controle de expressão gênica.

8. EMENTA

Metabolismo do DNA, RNA e proteínas; Regulação de expressão gênica e epigné�ca do genoma de
plantas; RNAi: Aplicações biotecnológicas; Edição de genes: O sistema CRISPR-CAS; Mecanismos de defesas
de plantas contra estresses bió�cos e abió�cos
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9. PROGRAMA DA DISCIPLINA/ATIVIDADE/MÓDULO

1. Metabolismo do DNA: Replicação, reparo e recombinação
2. Metabolismo do RNA: transcrição e processamento pós-transcricional
3. Metabolismo de proteínas: Síntese, direcionamento subcelular e degradação
4. Regulação de expressão gênica em plants
5. Regulação epigné�ca do genoma de plantas
6. Novos aspectos do metabolismo do RNA
7. RNAi: Aplicações biotecnológicas
8. Edição de genes: O sistema CRISPR-CAS
9. Mecanismos de defesas de plantas contra estresses bió�cos e abió�cos

10. FORMA DE AVALIAÇÃO

Avaliação será realizada através de duas provas escritas
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Documento assinado eletronicamente por CLEVERSON DINIZ TEIXEIRA DE FREITAS, Coordenador de
Pós-Graduação, em 26/02/2021, às 11:46, conforme horário oficial de Brasília, com fundamento no
art. 6º, § 1º, do Decreto nº 8.539, de 8 de outubro de 2015.

A auten�cidade deste documento pode ser conferida no site hXps://sei.ufc.br
/sei/controlador_externo.php?acao=documento_conferir&id_orgao_acesso_externo=0, informando o
código verificador 1812444 e o código CRC 4F4EF143.

Referência: Processo nº 23067.007987/2021-57 SEI nº 1812444
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